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1 EINLEITUNG

Dieses Dokument enthalt Anveeingen fir die Installation und die Verwendung ddexType®
Software.Die PlexTyperBoftware ist eine WindowsBesktopanwendung, die die Interpretation
der Ergebnisse von (BAG Diagnostics) gRiGRinterstitzt. Die bereitgestellten Ergebnisse werden
aus der Ausgabe von Rohfluoreszenzdaten UblicheP@RCycler generiert

1.1 Grenzen der 8ftware
Die PlexTyper®@software soll Personal mit Erfahrung der Real Time PCR Techriki der

Auswertung unterstitzen, indem sieTypisierungsegebnisse vorschlagtleder klinische oder
diagnostische Befundnsbesondere der Hl-Aind Blutgruppenbestimmungemmuss jedoch zur
Sicherstellung der Korrektheibn einer erfahrenen Person sorgfaltig geprift werden.

2 VORAUSSETZUNGEN

2.1 Hardwareanforderungen
Diese Anwendung lautiuf den meisten modernen PCs. Es wird jedoch empfohlen, dass folgende

Mindestvoraussetzungen erfullt sind:

1 Minimum 4GB RAM8 GBempfohlen)

1 Eineminimale Bildschirmauflosungon 1920x 180

1 Einendual core2GhzProzessor

1 Mindestens 1 GB fiur diausfuhrbaren Dateien der Software und die Datenbank (jede
Datendatei bendtigt 280 KB Speicherplatz und eine-Kit-Ratei bendétigt etwa 30 MB).
Empfohlen sind 1,5 GB.

2.2 Betriebssystenund Umgebung
Die PlexTyper@&nwendung wurdédir folgende Umgebungntwickdt:

1 BetriebsystemWindows 10(nur 64 Bit)

1 .Net Famework 4.7.2 (ist normalerweise bereits installiert und wird mit dem
Betriebssystenmaktualisier) ds Ausfuhrungsumgebuglie letzte Version, welche durch
das Betriebsystem unterstitzt wird, wird alsiinimale Voraussetzung angesehen

1 Die $ftware bendtigt Zugang zu eineMS SQDatabank-Server,EditionSQL Express 2017

9 Die Laufzeitumgebung und der SQL Server werden vom Installationsprogramm automatisch
installiert, wenn sie im System fehlen.

3 PLEXTYPRBOFTWARE STRTUR

3.1 Patienten, Probenund Ergebnisse
Die PlexTyper@&nwendung speichert Proberformationen und optionaPatienteninformationen,
die mit einer Probe verknupft sindie Ergebnissesiner Probe verden ebenfalls verknipft und

abgespeichert.

3.2 Kitfiles
Verschiedendit Hleskdnnen in der Software gespeichert werdgede Lotkannunterschiedliche

(aktualisierte) Kitles haben.
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Ein KitHle definiert wie ein Reaktionsmix mit den verschiedenen Alleteagiert und legt die
positiven und negativerGrenzwertefir jede Reaktion innerhalb der Multiplex PG@&st. Es
beinhaltet auch vorberechnete Allelkonmationenund zugehdrige &aktionsmuster.

4 INSTALLATIONND DATENBANK-VERWALTUNG

4.1 PlexTyper@nstallation
PlexTyper®ann vom BAG Downloadserver heruntergeladen werdedur Installation der
Anwendung muss das Setup.exe Programm heruntergeladen und gestartet werden. Es wird keine
Konfiguration fur die Installation ben6tigt. Albenotigten VoraussetzunggNET Frameworknd
SQL Serveryerden automatisch installiert

4.2 Datenbank
PlexTyper®utzt SQL Server als Datenbe®drver. SQL Server Expressz20itd mit der Installation

zur Verfugung gestellt. Mit der 2@1Express Version ist die Gro3e der Datenbank auf 10 GB
begrenztb 5SNJ { SNIBSNJ {Fyy AY a! aSNILyaidlyOS¢ az2Rdz
einer beliebigen Stelle auf dem PC gespeichert werden

5 STAREN DERLEXTYPERS®FTWARE

Die Installation der Anwendung richtet eine Verknipfung auf dem Desktop des Caspuatdim
Windows Start Ment ein. Doppelklicken auf eine der beiden Verkntipfungen 6ffnet die Anwendung.
Beim Starten versucht die Anwendung eine Verbindung zur lokalen Datenbank herzustellen. Auf
dem Bildschirm wird der aktuelle Verlauf angezdije Anzege kann moglicherweise hinter bereits
geoffneten Fenstern angezeigt werden.

BAG

DIAGNOSTICS

6 BNRICHTEN DEEOFTWARE

6.1 Aktivierung desLizenachlissels
Wird PlexTyper®las erste Mal gedffneimuss derLizenschlissel zun&sh aktiviert werden Der
Zugangscode wird adinfrage von der BAG Diagnostoer EMail bereitgestellt.

Klicken Sieauf cAktivieren Sie |hre Lizemgzund folgen den Schritfiir-Schitt Anweisungen Als
erstes kann zwischen ine ader Offline z.B. mit QR Code) Aktivierung gewdahlt werden
AnschlieBed wird nach den personlichen Daten zur Registriergefragt. Dies hilft der BAG
DiagnosticsSie Uber Updatesder andere wichtige Informationezu informierenim letzten Schritt
muss derLizenschlissel eingegebenen udd PlexTyper@oftwareaktiviert werden.
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BAG Diagnostics GmbH  PlexType®Software Gebrauchsformation:4.%1/2021

PLEXTYPER LICENSE WIZARD - '\-J
|

@ PlexTyper

This wizard guides you through the steps required to activate your license.

® The license key UIGBOFOS00NAXUMFS8VHW3A3INZT does not correspond to the
current version of your product.

You are running version: 3.8
Update to the latest version 4.0

Activate your license Deactivate your license

6.2 Login
= P ——— Die Anwendung wird mit einem StandafdiministratorBenutzerzur

Verfiigung gestellts & [ 23AY FTNNJ RASaABdnind ygSy
UBAGD|AGNOSTICS dzy R RSY t11&H1Z &2 NI 4

Psword | 5AS 9AY3IlI06S RSNI . Sydzil SNRIGSY 6ANR
oK Button bestatigt,um zum Startbildschirm zu gelangend ein eigenes
Benutzerkontazu erstellen

6.3 Startbildschirm

PlexTyper Der Startbildschirm beinhaltet folgende

Hauptfunktionen

U BAG DIAGNOSTICS 1 Start Offnetdas Mend

0 Add Test Kit Hles einlesenund neue

Logout User: admin

Tests oo Proben erstellen
ﬁ 0 View ResultsZeigt vorherigélests mit
= Ergebnisse
Pletes 0 Viewtests with no associated results
e Zeigt bereits erstellte Testthne
RIS e e Ergebnisse
o0 Add/Edit User Neuerstellung oder
Admin ..
o Editierung von Benutzern uriédiordnen
o g} J@—?“iﬂ %? von Rollen
] I”m aEe e e o Edit Kit ReleasesAlle importierten Kit
elp

_________________________________________________________________________________________________________ Fleswerden hier angezeigt und it
@ welche nicht lAnger vevendet werden
kdnnen archiviert werden.
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o Edit SamplesBearbeiten einevorhandenernProbe
o Edit Persos: Bearbeiten einer erhandenen Person
1 About: Anwendungsinformationen
1 Account Eigeneg?asswort &ndern

6.4 Benutzer hinzufiigen und Rollen zuordnen
Auf dem Startbildschirnddd/Edit Userauswéhlen Die Felder miden* sind obligatorisch, um
einen neuerBenutzer anzulegen

1. Benutzerinformationen ausfillederUsemnameist der einzigartige Name fur deogin des
Benutzers

User Details
User
[{New User}

Username ~

Password (5-20 characters) *

[ |

First name Last name

[ I

2. Rolen: Aus der Bop-down Liste auswahlen

1 Admin: Kann die Software undie Benutzerzusatzlich zu allen anderen Funktionen
verwalten

1 SupervisorKann die meisten Aufgaben ausfiibn; Proben hinzufligen, Laufe einlesen,
Ergebnisse analysieren und Ergebnisse freigeben

1 TechnicianKann die misten Aufgaben ausfiikn; Proben hinzufiigen, Lau&nlesen
und Ergebnisse analysieren

User Details

User
| INew Use]

Username *

| /
-

Admin

Supenasor
Technician

Last name

[ |
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3. DendSaveKnopf anklicken
4. Jetzt kanrmansich mitdemneuen Benutzeraccount elaggen

6.5 Passwot andern
1. GAccount auswahlen

@ Account

Start

About hange Password

@ Old Password
[ l

Mew Password (5-20 characters)

l l

2. Das aktuelle und das neue Passt eingeben
3. DendSave Knopf anklickenum das Psswortzu andern
4. dStarte auswahlen, um zum Startbildscim zurtickzukbren

6.6 Kits importieren anschauen und aktualisieren
DieKit Fles werden als.kit Dateizur Verfigung gestelltDie Dateien beinhalten Kibt spezifische

Informationen. Es ist sehr wichtigden korrekten Kit Fle fur das physisch verwendete Kit zu
verwenden Die Lot Nummer des physischen Kits muss mit der Lot Nummer deSl&stund dem
benutzten Cycleribereinstimmen.Die KitHles definieren die Amplifikatior&renzwerteund die
Spezifitaen der individuellen PCR

Esmussimmer die aktuellste KSI Version ded Kiles verwendet werdenKSlI isdie Kit Speifische
Information ¢ eine Anderung der KSI bedeutet eine Anderung in der ReaktivataDdtei, welche
auf Grund von neuen Informationen oder der Korrektur eines Feklergenommen worden ist
Wenneine neue KSI vorliegliird der Benutzer per4#ail informiert undder neue KitHle wird im
DownloadBereich der BAG Diagnostics WebgiteVerfligung gestellt.

Um eiren Kit Hle einzulesen, muss diesezunachst auf der Seite https://www.bag-
diagnostics.com/de/downloads.htnfleruntergeladen wrden. Zum Suche der Dateien derFilter
fur Batch Files und HLA Réiate PCRTypisierung oder Blutgruppen Reahe PCRIypisierung
setzten Es muss ein Kunddrogin registriert werden, um die Kit Files zu set2er.Kit Hle muss
auf dem Computer, auf welchem auch dexTyper@oftwae installiert ist,oder auf einem USB
Stickgespeichert weden.
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Add TestKnopf anklicken

CIBAGoDeNosTICS

Load KitKnopf auswahleigsiehe roter Pfeil)

m | PlexTyper Leaeut Ve dmin (] BAG pisgnostics N

00000000
00000004
LO000000
0000000
00000004
0000000
LO0000000
| o o o

DO000000E
000000008

Speicherort auswéhlen und gewinschtenflg anklicken.

L 4 >

Dateiname: v | | Kit Files (i) v/

Offnen Abbrechen

Die Software ladt nun die Datigi die Datenbankund die Inhalte verden angezeigt
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7/ ERSTELLUN@®NTESTEINDINTERPRETATIONLATYPSIERUNG

7.1 Hinzufigen von Patienter und Probennformation, einem Test und
Vorbereitungeines Laukes
Um einen Test zu erstellen kann entweder eine Pers@eagt werdenoder nu eine Probe ohne

eine dazugehorige Persobdm einen Test fur das HISTO TYPE Rainbow Kit zu erstell@kdduf
Testiim Startbildschirm klickenDas Setup Fenster 6ffnet sich:

|| | PlexTyper

Logaut Usen Frstramersstiame [ BAG piaNoSTICS

LO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E
DO000000E

Es ist mdglich einen Test nur na@iner
Probeninformation laufen zu lassen,
welche bei Y I Y LI S eihgbgebenQ
werden muss fur diesen Vorgang muss
ein Hakchen be®b 2 t GeNdizPsy¢im
DieSample ID 1i®bligatorisch und muss
einzigartig seinDie zweite 8mple 1Dund
die wdteren Informationen sinaptional.

Sample Information | New Sample
Mo Person
Sample D 1~ Sample 1D 2

(0001 | [a8c ]
Sample date

DNA from Blood
Comment DMA from Blood

Confirmatory Test DMA from Other
Blaod

Specimen type

Wennzusétzlickeine PersominterlegtweN RSy a2t € = Ydzaa RIF& | Nl OKSy

entfernt werden.Damit werden die Felder fur diedPsonendaten aktiart.
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Person Es missen Informationen zur Person in das
First name Last name Fornmblatt eingetragenwerden Die Person
- ) s I ID1* g obligatorisch Die Person ID Imuss
Person 1D 1+ Person 1D 2 3 . i . 3 o .
GE l ]| einzigartig sein und st haufig die
Date of entry Entered By Patientennummer Es ist ebenfalls
12 Mey 2020 samin verpflichtend eine Probenidentifikation
Date of birth Person category .

[Unknown B (Sample ID 1)in das Prokenformblatt
Blood group Gender einzugeben.

[ | =]

F““'atepe’”" | Die anderen Felder sind optional.

Comment

No comment

Um einen Test durchzufihren muss zunéchst ein Kit File aus der Liste auf der rechten Seite
ausgewahlt werdenDann wirdder Add testKnopf aktiv und kann angeklickt werden, um den Test
zum PRattenlayout hinzuzufugen

roduct number Lot sl edate Expirydate  Alignment
Sample ID 2 24 950FEHMOG 2019 16Dec2021 333

1. Kit Fileauswahlen

Ih as

2. Add test Knopf driicken

@ Mit dem Remove TesKnopf. kann der
Test wieder entfernt werden. Mitdem

= Save&Next Knopf E wird der Test
gespeichert, m mit dem Lauf fortzufahren.

1000 - 072822
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& PlexTyper
M‘ | P Logout Usersamin (] BAG DiagnosTIcs

Summary =

Name Person Id 1

Sample Id 1: TEST-1 Sample Date 13 Jan 2021

Test Id 0 Kit Details HISTO TYPE Rainbow CFX 728220 Lot: QT0021 K5I:6
User Id admin Test Date

KSI Comments None Cycler File

Sample Comments  Hello Instrument Id

_Test Position A1 [ W CyclerBxportFile Instrument Type ~ CFX
Common'® WD Al [l Concatenate alleles Mismatches . Sort by .
Search 1 [ ISearch 2[ ]Search 3[ I_ _

Summary:
Positives:

Beim Speichern des Tests ordnet BiexTyper@oftware dem Test einun IDzu, die in dem sich
nun 6ffnenden Ergebnisfenster in Rot angezeigt wirigse ist eine fortlaufende Nummé@eT1, PT2,
t ¢ o, Hiézur Identifizierung des Laufs auf dem Cyahel zur Verhipfungder Ergebnisse mit ae
Tests nach dem Lauf verwendet wirdlachdemein Test gespeichert wurde wird die PCR
entsprechend der Gebrauchsinformation flasHISTO TYPE RainbéivangesetztDer Name des
Laufs(Run File Nameauf demE&kEXReattime Cycler mus mit derRun IDals Péfix beginnen(z.B.
PT1 4filename>.xIsx)Dies ist notvendig, um die Erdmisdateiimportieren zu kdnnemnd mit dem
zuvor abgespeichertefest zwerbinden.

7.2 Transferder Daten vom Reattime Cyclerin PlexType®
7.2.1 Exportder Rohdaten vonRealtime Cycler

Die Rohdaten vom Retiine Cyclemussen in einem definierten Format exportieresden. Dieser
Prazess wird detailliert in den Gebrauchsinformationen fir die HISTO TYPE Ré&itbdiv die
entsprechenden Redime Cycler beschrieben:

/| C- dbc ¢ 2 dEink& RCRWD&éction SysteBio-Rad:
REF728220 HISTO TYPE Rainbow

v dzl yi{ (dzRA 2 sTime PCESysiem 96w&lIFast Applied Biosystems / Thermo Fisher
Scientific
REF728221 HISTO TYPE Rainbow QS6

LightCycler® 480 Il Retime PCR Detection System, Roche Molecular Systems Inc
REF728222  HISTO TYPE Rainbow LC480
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7.2.2 Import der exportierten Dateien in PlexTyp@r

Platten ohne verknupfte Ergebnisse anseheNiew testswith no associated resultsiVenndie zu
importierende Probe irPlexTyper@&och gedffnet ist, ist dieser Schritt hicnotwendig. Wenn
PlexTyper®@eschlossen istie PlexTyper@&oftware 6ffnen und die Rohdaten importierenDaflr
vom Startbildschirm im AbschniRlates/ View tests with no associated resultsausvéhlen Eine
Listemit allen gespeicherten Tests, die noch nicht Rehdaten verkntpft sind, wird nun geoffnet.
Es gibt ein globalesSuchéiFeld Uber der Tabelle, um die gesamte Tabelle zatdwchen

View Plates With No Associated Results

Run ID i When Added Product Number Lot LOVETTS S Sample ID1 Sample ID2 Full Name Date of Birth
PT4 96 13 May 2020 728220 950FEHMO6  HistoType Rainbow {70025 WONM

PT5 96 | 13 May 2020 admin 728220 O50FEHMO06 | HistoType Rainbow | 1017 1970030 PAR

PTG 96 | 13 May 2020 admin 728220 O50FEHMO6 | HistoType Rainbow | 1017 1970744

Doppelklicken auf den zu interpretierenden Test
offnet das Egebnisfenster wieder. Dann atrhport
Name Fileklicken und die Datei auswahledie vom Cycler
sample Id 141920025 2 WONM importiert werden soll.

Summary

Test Id 4
User Id Das Laden und Verarbeiten dBraten kannbis zu
einerMinute dauern-in derlinkenunteren Ecke de
Bildschirms wird der Fortschritt angezeigt.

Anschliel3end werden die Ergebnisaesgegeben

K5I Comments

Sample Comme

Common ' CWD . All .Ccmcatenate alleles

Search 1 Search 2

Bereits importierte Ergebnisse kdénnen vom Startbildschirm dwsh Klicken auView Results
unter Platesgedfnet werden. Eine Ligt mit Ergebnissen wird angezeigt, aus denen per Doppelklick
ausgewaltt werden kannAuch hier ist eineSucheverfugbar.

Data File When Added User Start Time Algori Product Number Kit Name Ksl Sample ID1 Sample D2 FullName  Date of Birth
96 PT1_1870017 QH-201.. 12 2020 m 16 Dec 2019 g 728220 HistoType Rainbow 1017 1970017 1
96 | QH-2019-12-16-2.pcrd | 12 May 2020 7.0 ‘950FEHMO6 HistoType Rainbow | 1017 | 1970019
96 | QH-2019-12-16-5.pard | 13 May 2020 i 7.0 ‘950FEHMO6 HistoType Rainbow | 1017 | 1920025
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7.3 Auswertung von HLA Ergebnissen
Die PlexTyper® Software erhalt Rohdaten aus den Amplifikationsdateien von den unterstitzen Real

Time Geraten und berechnet daraus ddaten fur den C§Vert. AulRerdem wird die Qualitat der
Amplifikation analysiert unddarauf basierend werdenautomatisch positive und negative
Reaktionen zugeordnet.

Die PlexTyper® Kit Filesthalten die Schwellenwerte fur die Reaktionemd die HLA Spezifitaten
fur jede Reaktion in jedem FarbkanaDie moglicherHLAGenotypen werden aus dem Muster
positiver und negativer Realdnen berechnetDie mdglichen Genotym werden dem Anwender
angezeigt undler Anwender kann den Genotyp akzeptieren oder editieren.

Die HLAGenotypen kdnnen gefiltert dargestellt werden, so dass nur die haufigen (Common) oder
die haufigen und gut dokumentiertedllele (Common and Well defined = CWD) angezeigt werden.
Alternativ kdnneralle Allele der im Kit File verwendeten IMGT Datenbank daeffewerden.Die
empfohleneStandardeinstellungst das CWD Format.

7.3.1 Berechnung positiverbzw. negativas Reaktionen und der Qualitatskerzahl (Quality
Scorg durch PlexType®

Damit eine Reaktion von d&exTyper@oftware als positiv bewertetird, missen die Eebnisse
fur drei Parameter innerhalb bestimmter Grenzwerte liegBmnese Grenzwerte werden wahrend
der Qualitatskotrolle fur jede Reaktion und jeden Farbkanal individuell festgelegt

1) Die Daten fur die Cq Quotienten muissen innerhalbwaedefinierten oberen ud unteren
Grenzwerte liegerDer Cqg Quotient ist der Cq der Zielsequenz (Allel) dividiert durciCden
der internen Amplifikationskontrolle.

2) Die Werte missen Uber der vordefinierten Schwelle fur die finale Fluoreszenz lizigen.
ist die Fluoreszenz, die eine Reaktion im letzZZgklus der PCR erreicht.

3) Die Amplifikationskurve muss statistisch nahe an einer idealen sigraniBahktion fur die
Realtime PCRiegen. Dieser Parameter reduziert die Wahrscheinlichkeit, dass
Fluoreszazartefakte als echte Amplifikatiem fehlinterpretiert werden.

Allen positiven und negativen Reaktionen wird eine QualitatskennzalkW\€E zugerdnet. Alle
positiven Reaktionen haben einen @&rt zwischen +10 und 0, alle negativen Reaktioeigen
QSWert0und-10.
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10 Je naher ein Q8Vert beiO liegt desto néher liegt er an

9 den Grerzwerten fir die oben genannten Parameter.

8 Ideale positive Reaktione

Z deutlich positive QSWerte von +10 stellen perfekt positive und QS
Repzlftluté;ee = ReaILth:Ar/nae:r,S fcagzic:[igﬁsitiv Werte von-10 perfekt negativeReaktionen dar Ein

4 QSWert zwischen 0 unél flr eine negative Rédion

3 ist mit héherer Wahrscheinlichkeit falsectegativ als

i Sehmache Reakiionen nal eine Re_aktion .mit einem_ stér_ker negativen Wert.

0 an den Grenzwerten Wenn eine positive Reaktion einen -@&rt unter 3

e hat, ist dies ein Hinweis auf eine schwache

; maoglicherweise fschpositive ¢ Reaktion.Der QS

-3 Wert kann fur den Anwender hilfreich sein, um
Negative ‘5‘ Wenig oder keine Reaktionen zu identifizieren, die manuell geandert
Resldiuen Amplifikation, falsch- | werden mussen, wenn der angdgene Genotyp

7| negative unwahrscheinlich g0 qlich ist oder kein Ergebnis fur einen Genort

'g gefunden wurde.

0 Keine Amplifikation

Die Qualitatskennzahlen gebeiitzliche Hinweise welche Daten gepruft werden sollen, wenn eine
Uberpriifung der automatischen Zuordnungererforderlich ist. Qualitatskennzahlen, die im
ErgebnisHistogramm nahe Null liegen, zeigen an, dass die Erggbnahe an den Grenzwerten fir
einenoder mehrere der oben genannten Parameter liegen.

) Common® cwDO) All Il Concatenate alleles

Search 1 Search 2 Search 3
[ l I | (

 DRES/DRBA/DRES = oo
Summary: A*25 B*18, C*12, DRB1*15, DRE5*01, DQB1*06, DOQA1*01, DPB1*02, DPB1*23, DPA1*01.
Positives: hex: 7,8,39,75,77,81 | texasred: 8,34,35,37,70,76 | cy5: 3,4,55,57,72,91 | quasar7d5: 3,4,5,16,17,19,20,29,52,53,54,73,76,80,87,89,94

(=] —

o ol =] = —_ = 2 —_ T e = e -

— T B0l == — o — o @ — B3 Lo I e i P
~ 0 I o< IO = — L — L U0 @m <9 UL Wi U m = = = 8 oa
U = = = = = = O — [0 — = — = = — = — = = m « T = =
[ - - o or— = M~ ~— W0 vy O O 82 = = = C
ea < = D M M= I\ — B0 — [~ | o\ o™ — Bl oo

—I— 20 (D3)
—

il

—|—16
—|—94

i
Illlllrl-’

7
'_"+IIIII
D[ Positive Ergebnisse mit niedrigem Q& ert Negative Ergebnisse mit niedrigem QS
= DPR1*02/DRB423

DPB1*02:01:02:01, DPE1*02:01:04. ++++++++++ _________________

DPB1*23:01:01:01.

_|_
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7.3.2 ErgebnisHistogramm
DasErgebnigHistogramm zeigt alle Reaktion@ir einen Test.
sorby[ oy e @3] N der Standardeinstellung sind die Reaktionen von positiv zu negativ nach
Reaction Number | dem QSWern sortiert. Alternativ kbnnen sie nach der Reaktionsnummer
sortiert werden.Die ReaktionsgefalRe sind von A1 =B1,=2 bis H12 = 96
durchnummeriert.

Die Farbe der Balken zeigt rdeFarbkanal an, in dem die Reaktion detektiert wird.
Der grine Balken Uber dem Histogramm repréasentiert die intéknelifikationskontrolle Wenn

diese ausfallt wird das Feld wei3 und enthah & @® E Schaltflachen in der rechten
oberen Ecke kdnnemumVergrol3ern odeNerkleinern des Histogramms verwendet werden.

) common@ cwDO Al [l Concatenate alleles Mismatches [ 0 n] sort by [Quahty Score nl

]

Search 1 l 1 Search 3 [

+0  Reaktion und Positionsnummer
Summary: A*24 A%
§ hex: 6,7,11,19,25,30,3' N

01, DPAT*02.
b,72,75,76,77,79,31,82,92,94 | texasred: 7,9,10,20,27,34,30 49 52,58,67,72,85,01,03 | cy5: 0,12,60 | quasar705: Ergéonis der internen

Amplifikationskontrolle

Positives:

mAR24/A734

Bewegen der Maus (iber die Balken Histogramm offnet ein - gs227 -
Fenster mit zusatzlichen Informationen, z.B. derVst:

| erG1-

I 2 (B1)

| 18(83)

91112

Uber dem Histogramm befindet sich eine ZusammenfassuBgnimary) fir alle Genorte mit
niedriger Auflésung (EiReld-Aufldsung und eine Liste der positiven Reaktionénad 20 A @S a &
Dariber befindet sich eine Listmit Schaltflachen zum Einind Ausblenden derur Bearbeitung
angezeigte Genorte

F o] Dres/oRes/oRes o1
Summary: A*24, A*34, B*15, B*56, C*04, C*07, DRE1*08, DQB1*06, DQA1*01, DPA1+01, DPA1*02.

hex: 6,7,11,19,25,30,31,52,54,61,67,70,72,75,76,77,79,81,82,92,94 | texasred: 7,9,10,20,27,34,39,49,52,58,67,72,85,91,93 | cy5: 9,12,69 | quasar705:
6,7,11,15,17,19,24,29,52,55,73,75,79,89,04

Positives:

Im oberen Bereich des Fenstetiber der AllelSuchfunktionpefinden sich Funktionen zum Filtern
und zum Andern deAllelDarstellung In der Standardeinstellung ist der CWD Filter ausgewahlt, der
alle haufigen (dargestellt in grtin) und alle gut dokumentierten (dargestellt in blau) Allele enthélt.
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Die CWD Liste basiert auf dem CWD 2.0.0 Katalog (Mack et al. 2013), aber etrége Riuden
aufgrund neuerer Sequenzdaten geandésiehe CWD 2.1.0 Liste im Download Bereich der BAG
Diagnostics WebsiteDownloads zu unseren BAG-itro Technologien und Produkten bag
diagnostics (bagliagnostics.com)) DeraCommort Filter reduziert die angezeigten Allele auf die
haufigen Allee. WennoAlldausgewahlt wird, werdealle Allele inklusive der seltenddargestellt

in gray angezeigtDie Filter verden auch auf die Ergebnisdarstelluisgehe Kapitel 7.5 rechten
Fenger des Bildschirms und auf die Berichte angewendéénn oConcatenatealleles aktiviert
wird, wird die Liste der Allele verkirzt indenufeinanderfolgende Allelnummern mit einem

Bindestrich dargestellt werdefz.B.A*24:02:0611).

) Common® CWD) Al Il Concatenate alleles

In den Standardeinstellungen sind die Ergebnisse im Histogramm in niedhgidosung
zusammengefasst.Driicken des @ Knopfes erweitert die Ergebnisse undeigt die
Allelkombinationen mit den jeweiligen ReaktionsmusteBurch Bewegen der Maus uber die
Allelkombination wird eine vollstéandige Liste der Allele angezeigkeatie lang sein kann wenn der

oAlla Flter ausgewahlt ist

= ™ = m M m

= A24/A%34

AR
’-_++++++++ ——————————————————————————————————

A*34:01:01:01, A*34:05, A*34:06.

= A24/A"34 Mit einem rechten Mausklic auf den Knoten neben dem

Show Haploids 2 Gruppenergebnis oOffnet sickin Mentj um auch die haploiden
S ‘ Reaktionsmuster anzuzeigen.

Hier wird sichtbar welche Reaktion zu welcher Allelkombination gehdrt und eventuddiehfa
positive oder falsch negative Zuordnungen kdénnen Uberprift werden.

= A%24/A%34

A*24:02:01:01, A*24:07:01, A"24:20:E+ + + + + + + + +

A*34:01:01:01, A*34:05.
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Fir manche Primer oder Sondenbindungsstellenist fir einige seltene Allele keine
Sequenzinformation verfiigbar. In diesen Fallen wird die Reaktion mit eimeméals fraglich
(quedionable) gekennzeichnet

=T = — Tl T

NEARAsRRIS In diesem Beispiel ist die Sequenz fiir das Allel
ttt——————— DQA1*05:02 fur den Mix 28(D4) nicht
T+ttt bekannt Dies wird erkennbar, wenn das
III haploide Reaktionsmuster angezeigt wird.

= DQAT01/DOAT*05

DQAT*01:01:01:01, DOAT*01:01:02, + & _|_ _____

= DOAT01/DQAT*05 DQAT=05:02.
DOAT*01:01:01:01, DOQAT*01:01:02, _’_&_‘_ _______

LA ran

DQAT<01:01:01:01, DOQAT*O01:02, - | | — — —
DQAT*05:05:01:01, DQA1*05:08, I,-:+ + +

7.3.3 Beurteilung derRohdaten(DataReview): CgQuotienten undHuoreszenz anzeigen
Ein Doppelklick auf den Balken im Histogramm zeigt die Fluoreszenz und deroti&nt®u der
ausgewahlten Reaktion im Véegch zu vorherigen Ergebnissen.

Hinweis: Das Offnen des Datenfensters verhindert die Verwergluter Funktionen des
Hauptprogramms. Das Fenster muss geschlossen werden, um die Bedienung des Hauptprogramms
zu reaktivieren.

Data Review of D1 (well 4 in test), Channel texasred

* Positive Call
® MNegative Call
4 Data To Review

a®

4000

3000 54—

Final Fluorescence

2000 7

1000 =

| | Fluorescencefinal=800.00

-;um-- o e e o o e e o e
]
SETI

F— —— T — — T = = — —
0 0.2 0.4 0.6 0.5 1 12 1.4 1.8
Cqg Ratio To Control
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Diese Daten helfen beied Einschatzung der Qualitdt eines Ergebnisses und konnen als
Entscheidungshilfe beim Editieren veam Beispiel kritischeReaktionen verwendet werden. Der

Cq Quotient ist auf der-Kchse dargestellt und die finale Fluoreszenz auf diechée. Griine Punkte
zeigen frihere positive Ergebnisse mit Cq Quotiented FluoreszenxNerten, die innerhalb der
geforderten Spezifikationen liegen, aRote Punkte zeigen frihere Tegjebnissemit negativen
Reaktionenan. Das blaue Dreieck reprasentiert die aktuell ausgewahlte Reaktion. Die roten
gestrichelten Linierentsprechen dervon PlexTyper®&erwendeten Grenzwee zur Bestimmung
positiver und negativer Reaktionen basiedesuf der finalen Fluoreszenz und dem CQ Quotienten.
Positive Reaktionen befinden sich tber dem Grenzwert furidédef Fluoreszenz und zwischen der
unteren und der oberen Grenze fur den CQ @amten. Anklicken des blauen Dreiecks im
Datendiagramm zeigt die Amplifikationskurvaas den Rohdaten fur diese Reaktion (Zielsequenz
und interne Amplifikationskontrolle).

Wichtiger Hinweis: Eine visuelle Interpretation der Amplifikationskurven mit dem Zweck der
Bearbeitung einer Reaktion wird nicht empfohlenViele Reaktionen zeigerine scheinbar
befriedigende Amplifikationliegen aber aul3erhalb der Grenzwerte und sollten als fabaditive
Reaktionen bewertet wrden. Die Uberpriifung dePlexTyper&@renzwerte im Datendiagramm ist
die empfohlene Methode um individuelle Reaktionen zu beadreit

7.4 Werkzeuge zur Interpretation
In PlexTyper®stehen einige Werkzeuge zur Verfigung, die nutzliem sodnnen, wenn die

automatische Interpretation kein Ergebnis findet odeén seltenes Ergebnis vorliegt, das tUberprift
werden solte. Generell ist es am wahrscheinlichsten, dass Reaktionen mit einer schlechten
Qualitatskennzahl falsch sind und es isteeigute Strategie, sich Ergebnisse mit einem oder
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